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研究⽅方向及内容： 

研究⽅方向：揭示⼈人类条件性致病真菌(例如念珠菌，其中以白⾊色念珠菌为主要对象)共
⽣生和感染的分⼦子机制，新型隐球菌毒⼒力基因表达调控机制以及宿主细胞在其由不致病的共
⽣生菌向致病菌转变过程中的免疫应答机理，以期为控制和预防真菌感染提供理论依据，并
在此基础上发现抗真菌药物的新作用靶点。 

主要开展以下四个⽅方面的研究内容： 
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1. 白⾊色念珠菌铁吸收调控系统：基于我们先期的研究发现，进⼀一步阐明铁吸收调控系统(包
括3个重要的转录因⼦子 Sfu1, Sef1 和 Hap43)在白⾊色念珠菌共⽣生⽣生长及致病感染过程中的
重要作用，同时探索在⾼高铁或低铁环境下宿主如何对白⾊色念珠菌共⽣生或感染作出相应
的免疫应答； 

2. 白⾊色念珠菌共⽣生－致病转化关键因⼦子基因调控⽹网络：以小鼠为研究模型，通过筛选突变
体⽂文库寻找决定白⾊色念珠菌在宿主胃肠道内共⽣生⽣生长的关键因⼦子 (commensal factor)，
并通过研究这些因⼦子的基因调控⽹网络来揭示其在白⾊色念珠菌由共⽣生菌向致病菌转变过
程中的重要作用。 

3. 白⾊色念珠菌感染与宿主免疫：我们先期的⼯工作发现了白⾊色念珠菌的⼀一个新的致病基因家
族，其编码的分泌蛋白与宿主免疫相关蛋白⾼高度同源。我们的研究主要集中于认识白
⾊色念珠菌是如何通过分泌这些蛋白到宿主细胞来改变其同源宿主蛋白的免疫功能，从
⽽而最终破坏或抑制宿主免疫系统达到感染致病的目的。另外，我们建立了小鼠肠道共
⽣生模型 (Gut commensal model), 并以此模型来研究宿主免疫系统与白⾊色念珠菌的相互作
用机制。这项⼯工作将主要研究宿主免疫系统在白⾊色念珠菌从共⽣生菌转变为致病菌过程
中的表达机制，在细胞和分⼦子⽔水平上进⼀一步了解肠道免疫稳态的调控。 

4.  ⼈人类条件性致病真菌与宿主相互作用的分⼦子机制及其临床应用：通过研究白⾊色念珠菌与
宿主相互作用的分⼦子机制，将白⾊色念珠菌研究体系应用到其它⼈人类条件性致病真菌，
比如新型隐球菌的致病机制。同时将病原性致病真菌共⽣生感染机制应用到临床检验，
通过比较健康⼈人群和患病⼈人群临床分离株在共⽣生感染机制的共性和差异性，发掘真正
决定真菌毒性的关键基因及其调控途径。我们的研究将为新型抗真菌药物的开发提供
关键的药物作用靶点，同时对如何预防和控制病原真菌感染提供更深层次的认识。 
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